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Genomika, proteomika ¢i metabolomika (souhrnné omika) generuji velkd mnozstvi vysoce pa-
ralelnich numerickych méfeni. Namérené hodnoty slouzi k porozuméni molekuldrnim procestim
(napf. regulaci genové exprese) ¢ modelovani fenotypu (tj. naptiklad klasifikaci dle typt one-
mocnéni, coZz umozni kromé jiného vé¢as volit vhodnou lé¢bu). Z pohledu uceni je vyzvou ob-
vykle nizky pocet biologickych vzorki a tim moZné pfeuceni spojené se Spatnou srozumitelnosti
vytvafenych modelt. Cilem prace pana Masriho je prediktivni modely regularizovat, tj. vyhla-
zovat. Soustiedi se pfitom na SVM klasifikdtory a regularizaci zalozenou na priznakovych sitich.
Uprednostiiuje pfitom idké modely s malym poc¢tem piiznakt s nenulovou vahou, v nichZ jsou
priznakim s biologicky potvrzenym vztahem prifazeny podobné vahy.

Studentovi se cile prace podarilo beze zbytku naplnit. Seznamil se s omickou doménou a
dostupnymi daty, nastudoval podstatu klasifikace zaloZzené na podpirnych vektorech a imple-
mentoval vSechny pozadované kombinace regulariza¢nich kritérii. Experimenty nebyly trivialni,
protoze regularizace vedla k formulaci optimaliza¢niho kritéria v primarni formé a vyznamnému
nartstu vypocetni slozitosti oproti klasickému SVM. Vyznamnou soucasti feSeni tedy byly ex-
perimenty s riznymi zpusoby zadani problému, implementa¢nimi platformami a nastroji. Za-
kladem konec¢ného feSeni je IBM CPLEX Solver, vypocetni platformou pak MetaCentrum. Za
jediny drobny nedostatek povazuji pouze text prace, kde je pres nékolik dokoncovacich iteraci
stale vidét, Ze jde o prvni{ vétsi praci autora.

Spolupraci s panem Masrim hodnotim kladné. Jde o motivovaného studenta, ktery praco-
val intenzivné a dodrzoval stanovené terminy. Jsem rad, Ze student mohl pfi feSeni vyuzit a
dale prohloubit své dobré znalosti programovani a obecné softwarovych technologii. Bakalafska
prace je vychodiskem pro ¢ldnek na The IEEE International Conference on Bioinformatics and
Biomedicine (BIBM) 2015, ktery pravé piSeme.

Predlozena bakalarska prace spliiuje v8echny body zadéni. Student prokazal schopnost sa-
mostatné prace. Praci hodnotim znamkou

A — vyborné.
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