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II. HODNOCENi DIPLOMOVE PRACE
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Kritéria hodnoceni prace

Splnéni cile a vhodnost struktury obsahu diplomové prace z hlediska zadaného tématu (splnéni
zadani). (0 - 30)*

Kazdé Cast ¢i véta ze zadani musi mit jasny odraz ve zpracované praci. Excelentné spinéné zadani mlze byt ohodnoceno
maximalnim po¢tem bod@. V poméru rozsahu ¢asti v zadani, kterd neni zcela vhodné ¢i GplIné zpracovéna, se hodnocenf
odpovidajicim zplisobem snizuje.

Teoreticka Groven a vyuziti dostupné literatury v diplomové praci. (0 - 30)*

Oponent posuzuje relevantnost teoretické ¢asti k zadani, rozsah resersi a systematické usporadani zjisténych poznatkd.
Pokud prevazuje doslovné prevzeti text(, snizuje oponent hodnoceni az o 15 bodl (pfirozené za predpokladu dodrzeni
autorskych prav). Ddvodem pro sniZeni celkového hodnoceni je dale nedostatecny vybér teoretickych poznatkd, literatury
a zdrojd.

Rozsah realiza¢nich praci (SW, HW), aplikovanych védomosti a znalosti, Grover metodologického
zpracovani a zavér( prace. (0 - 30)*

Maximalni pocet bodd Ize udélit praci, kterad je vhodné k publikovani. Tento aspekt se posuzuje zejména z hlediska
vyznamu pro obohaceni teoretickych poznatkl a ma prakticky vyznam. Obzvlasté pozitivné je hodnoceno vytvoreni
modelu, SW produktu a téz technickéa realizace. Za drobné metodologické nedostatky se hodnoceni snizuje az o 5 bod(.
Nekonzistentnost zpracovani s teoretickymi vychodisky a nejasny ¢i ne zcela odborny metodologicky pristup vede ke
snizeni minimainé o 15 bodd. Dalsi sniZzeni hodnoceni Ize udélit za nedostate¢nou diskusi k zavérdim. Celkem 30 bodd za
velmi komplexni a bezchybnou préci véetné dalSich aktivit jako je Ucast na védecko-vyzkumném projektu ¢i grantu, aktivni

Ucast na tvorbé publikaci, patentd ¢i uzitnych vzord.

Formalni nalezitosti a Uprava diplomové prace (Uroven psani, oznaleni struktury textu, grafy, tabulky,
citace v textu, seznam pouzité literatury apod.). (0 - 10)*

Oponent hodnoti formalni naleZitosti z pohledu dodrzeni pravidel o psani, atributl zavére¢nych praci, tj. formatovani textu,
struktury prace, seznamu pouzité literatury, vybavenosti diplomové prace grafy a tabulkami, zplsobu citovani. Za
nedodrzeni jednotlivych pravidel snizuje maximdlni hodnoceni o 2 body za kazdy nerespektovany atribut. Rovnéz za
vyskyt gramatickych chyb, preklepl a nevhodné stylistiky a terminologie se snizuje hodnoceni o 2-4 body. V praci by se
méla objevovat pouze standardni odborna terminologie a to zejména v ¢eském jazyce (je tfeba hodnotit schopnost
vyjadfovat se technickym jazykem - 2 body), grafy jsou tvoreny podle zésad (viz tolerance a vliv statistického zpracovani -
2 body), u grafdl a tabulek jsou patfi¢né legendy a vse je Citelné (2 body), jsou dodrzena cita¢ni pravidla podle 1ISO690 a

1IS0690-2 (2 body).

Celkovy poéet bodu

* Slovni hodnoceni uvedte v komentari.
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I1l. NAVRH OTAZEK K OBHAJOBE
e N

1. PFi zkou$eni pipeline v lokalnim reZzimu na pocitaci se systémem Linux jsem narazil na nékolik problém{, které mi
branily v ziskani vysledkd. Nejprve, pipeline se zavési hned po spusténi, jesté pred startem prvniho nastroje fastp.
Prekvapivé, odeslani signalu SIGKILL do procesu Bash prikazu pipeline ve skutecnosti zahdjilo jeji bézeni. Mam
podezreni, ze tento problém néjak souvisi s konfiguraci Nextflow. Poté, po Uspé&Sném spusténi modulu fastp, se
pipeline ukoncila se stavem 127 a zpravou ".command.sh: line 3: STAR: command not found ". Docker kontejner
"souckmi2/star:1.0" vSak nema problém spustit STAR, kdyZ je spustén nezavisle. Pfedpoklddam, ze tyto problémy se
pfi spusténi v prostiedi MetaCentra nevyskytuji. Vzhledem k tomu, Zze uvadite, Ze pipeline muze byt spusténa v
lokaInim reZimu, napadlo by vas fesenf téchto problémd na lokalnim pocitaci?

2. Kdyz spoustim pipeline lokalné pres Bash, jak upravim pocet jader CPU a pridélenou pamét? Je Uprava
konfigura¢nich soubord jediny zplsob, jak toho dosahnout?

3. Pro€ se pocet hlaSenych fuzi mezi Arriba/STAR-Fusion a dalSimi pfipravovanymi nastroji tak lisi? Jinymi slovy,
pokud Arriba a STAR-Fusion detekuji 10 fuzi a jiné nastroje detekuji stovky, méli bychom brat v Gvahu pouze téchto
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IV. CELKOVE HODNOCENi UROVNE VYPRACOVANI DIPLOMOVE PRACE
~ R
Hodnoceni**: A (vyborné) B (velmi dobre) C (dobre) D (uspokojivé) E (dostatecné) F (nedostatecné)
Pocet bodU: 100 -90 89 - 80 79-70 69 - 60 59 -50 <50
a X a a a a

** v pfipadé hodnoceni F (nedostatecné) uvedte podrobny komentar

Diplomovou praci hodnotim vyse uvedenym klasifika¢nim stupném a doporucuji/nedeperucuii k obhajobé.

N J
V. KOMENTAR
4 ™

Cilem prace bylo vyvinout pipeline pro zpracovani dat sekvenovani RNA od vstupniho FASTQ az po vizualizace a
tabulku fiznich gend pfipravenou pro odbornou klinickou analyzu. Autorka tento cil Uspésné splfiuje vytvorenim
pipeline pro detekci fiznich gend a jejim otestovanim na klinickych datech. Pipeline je k dispozici pro instalaci na
jakémkoliv linuxovém pocitaci s nainstalovanym frameworkem Nextflow. Autorka uvadi vysledky spusténi pipeline
na vzorcich od pacientl s leukémii, kde Uspésné detekuje klinicky relevantni genové flze. Ziskani know-how a
Uspésnd implementace robustniho klastrového reseni problému detekce flznich genl je cennou snahou, ktera
vyzaduje racionalni pfistup a dobré schopnosti feseni problém{. Cile prace jsou jasné definované a jsou autorkou
spInéné.

Autorka v praci rozebird véechny dllezité kroky experimentu sekvenovéani RNA od pfipravy knihovny a sekvenovani
az po zpracovani dat a detekci genovych fuzi. Pozoruhodné je, Ze autorka také implementuje nejlepsi postupy vyvoje
bioinformatického softwaru s vyuzitim existujicich kontejneriza¢nich reseni.

Na stranach 22-23 v3ak autorka popisuje "nejjednodussi" pristup k normalizaci poctu readl a kritizuje jej za priliSnou
prostotu, ale Zadnou alternativu neuvddi. AZ mnohem pozdéji, na strané 28, je predstaven koncept fuzniho
fragmentu na milion (FFPM), ktery vSak neni propojen s odstavcem o normalizaci.

Po technické strance autorka zvolila racionalni a Skalovatelny pfistup k ndvrhu pipeline pro detekci flznich gend.
Pokud je mi zndmo, softwarové nastroje pouzité v této studii jsou v oblasti analyzy hromadného transkriptomu
$pickové. Avsak, dle mého nézoru, prace postrada rozsahlejsi diskuse variaci mezi vysledky riznych nastrojd
integrovanych do pipeline.

Jazyk autorky je jasny, stru¢ny a informativni. V Gvodni ¢asti jsou velmi dobfe vysvétleny teoretické pojmy. Prakticka
Cast je dobre strukturovana a formatovana. Celkové je formaini a jazykova Uroven prace velmi dobra.

Text méa vsak nékolik drobnych problémd. Zaprvé, obsahuje nékolik nekritickych pravopisnych chyb. Zadruhé,
nékteré zkratky (napf. COSMIC na s. 28, BAM a SAM na s. 37 nebo jména organizatorl soutéZze DREAM na s. 39)
nejsou podle mého chapani nikde v textu rozsifeny. Avsak, da se fict, Ze tyto zkratky jsou bud' v této oblasti dobre
znamé, jak to je v pripadé prvnich dvou, nebo, upfimné receno, nejsou pro cile prace tak podstatné.
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Horsim prestupkem je zplsob, jakym je prezentovan obrazek 3.2. Nejenze zkratky TP a FP nejsou nikde uvedené, ale
celd ¢ast b tohoto obrazku neni dostateCné popsana, coz zanechava dojem, Ze obrazek 3.2b by mohl byt z prace
odstranén aniz by postradala jakykoli smyslovy obsah, nebo Iépe, mohl by byt opatfen odstavcem textu, ktery by
poskytl kontext k jednotlivym grafiim.

Celkové hodnotim tuto praci jako velmi dobrou a doporucuji ji k obhajobé.
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