cvut POSUDEK VEDOUCIHO
DIPLOMOVE PRACE

I. OSOBNI A STUDIJNi UDAJE

Prijment: Koudelka Jméno: Matéj Osobni ¢islo: 474368

Fakulta: Fakulta biomedicinského inzenyrstvi

Studijni program: Biomedicinska a klinicka informatika

Nazev prace: Webova aplikace pro detekci somatickych bodovych variant u pacientl s leukémii

II. HODNOCENi DIPLOMOVE PRACE
-~ N

o R Pocet
Kritéria hodnoceni prace o
P bodu
1.  Pfistup studenta k feSeni Ukolu (pfipravenost, iniciativa, pracovni moralka a samostatnost studenta). 15
(0 - 30)*
PIny pocet bodl je mozné udélit studentovi, ktery pristupoval ke zpracovani diplomové prace dlouhodobé, systematicky,
samostatné a s jasnou predstavou o reseni. Vedouci DP snizi hodnoceni v pripadé nizké aktivity studenta nebo
nesystematické prace, ve které se projevovala nekoncepénost a hledani nejsnazsiho reseni.
2. ZpUsob a Uroven zpracovani Ukolu. (0 - 30)* 15

Hodnoti se kreativni pfistup a schopnost hledat odborné literarni zdroje. PIny pocet bodd Ize pfiznat tehdy, kdyz diplomova
prace ma vysokou Uroven zpracovani teoretickych vychodisek, kterd jsou v souladu s potfebami praktické ¢asti. V pripadé
nedostate¢ného rozpracovani teoretickych vychodisek se sniZzuje hodnoceni aZ o 15 bodl. Nedostate¢né rozpracovani
aplikaéni ¢asti se hodnoti snizenim hodnoceni az o 15 bodd.

3. Rozsah realizacnich praci (SW, HW), aplikovanych védomosti, publikacni a jiné aktivity v¢etné ocenéni 20
v souvislosti s tématem prace. (0 - 30)*

Maximalni pocet bodd Ize udélit praci, kterd je vhodnd k publikovani. Tento aspekt se posuzuje zejména z hlediska
vyznamu pro obohaceni teoretickych poznatkd a ma prakticky vyznam. Obzvlasté pozitivné je hodnoceno vytvoreni
modelu, SW produktu a téz technicka realizace. Za drobné metodologické nedostatky se hodnoceni snizuje az o 5 bodd.
Nekonzistentnost zpracovani s teoretickymi vychodisky a nejasny ¢i ne zcela odborny metodologicky pristup vede ke
snizeni minimaIné o 15 bod{. Dalsi sniZzeni hodnoceni Ize udélit za nedostate¢nou diskusi k zavérdm. Celkem 30 bodl za
velmi komplexni a bezchybnou praci véetné dalSich aktivit jako je G¢ast na védecko-vyzkumném projektu ¢i grantu, aktivni
Ucast na tvorbé publikaci, patentd ¢i uzitnych vzord.

4.  Formalni ndlezitosti a Uprava diplomové prace (Uroven psani, oznaceni struktury textu, grafy, tabulky, 4
citace v textu, seznam pouzité literatury apod.). (0 - 10)*

Vedouci DP hodnoti formalni nélezitosti z pohledu dodrzeni pravidel o psani, atributl zavére¢nych praci, tj. formatovani
textu, struktury prace, seznamu pouzité literatury, vybavenosti diplomové prace grafy a tabulkami, zplsobu citovani.
Za nedodrzeni jednotlivych pravidel snizuje maximalni hodnoceni o 2 body za kazdy nerespektovany atribut. Rovnéz
za vyskyt gramatickych chyb, pfeklepl a nevhodné stylistiky a terminologie se snizuje hodnoceni o 2-4 body. V praci by se
méla objevovat pouze standardni odborna terminologie a to zejména v Ceském jazyce (je tfeba hodnotit schopnost
vyjadrovat se technickym jazykem - 2 body), grafy jsou tvoreny podle zésad (viz tolerance a vliv statistického zpracovani -
2 body), u grafd a tabulek jsou patfi¢né legendy a vse je ¢itelné (2 body), jsou dodrzena citaéni pravidla podle I1S0690 a

1IS0690-2 (2 body).

5.  Celkovy poéet bodi 54

* Slovni hodnoceni uvedte v komentari.
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I1l. CELKOVE HODNOCENiI UROVNE VYPRACOVANI DIPLOMOVE PRACE

-

Hodnoceni**: A (vyborné) B (velmi dobre) C (dobre) D (uspokojive) E (dostatecné) F (nedostatecné)

Pocet bodd: 100-90 89 - 80 79-170 69 - 60 59 -50 <50

a a a a X a

** v pripadé hodnoceni F (nedostatecné) uvedte podrobny komentar

Diplomovou praci hodnotim vyse uvedenym klasifikatnim stupném a doporucuji/redeperucuii k obhajobé.
-

IV. KOMENTAR

-

Student Bc. Matéj Koudelka predlozil diplomovou praci z oblasti klinické biocinformatiky. Téma bylo pfedem dobre
definovdno a odradzi vyzkumné aktivity ve spolupraci s UHKT v Praze. Pradce ma celkové 76 stran, pficemz jeji
struktura je standardné ¢lenéna. Dle zadani, cile prace povazuji za splnéné. Student na tématu a resSeni pracoval
koncep¢né, cile prace naplfioval v ¢asové oddélenych sprintech, spiSe nez postupné na tydenni bazi. Jako velice
pozitivni vnimam, Ze student se v prlibéhu Mgr. programu primarné nezajimal o bioinformatiku, musel tudiz stravit
mnoho konceptt a pojmt béhem posledniho kalendarniho roku.

V teoretické ¢asti a v popisu soucasnych metod student prozkoumal vybrané pristupy sbéru sekvenacnich dat, dotkl
se aktualnich technologii pro zpracovani a analyzu, a analyzoval metody z vybranych ¢lankd, které se zabyvaly
webovymi aplikacemi pro analyzu sekvenacnich dat. Celkové musim konstatovat, Ze kvalita teoretické ¢asti je nizsi.
Co do hloubky zpracovani teoretickych vychodisek, chybi hlubsi vhied do metod soucasného stavu a publikaci s
vyznamnych dopadem na studovany obor.

Po formalni strance, musim komentovat predevsim jazyk prace. Ve findIni verzi prace byly odstranény mnohé
preklepy a dalsi jazykové ¢i pravopisné chyby. Néktera vyjadreni jsou vak stale hlife srozumitelnd a mohou branit v
¢tenafové pochopeni problematiky. Sablona a zakladni komponenty préce jsou v pofadku. Pfevzaté obrazky byly
prelozeny a maji vhodnou kvalitu. ZaslouZily by si vsak dikladnéjsi popisky.

Hlavnim prinos prace spatfuji v implementaci aplikace s otevienym kédem v jazyce Python a pfedevsim porovnani{
vybranych funkci a rozdild mezi Python a Matlab. Student vynaloZil Usili s prepisem-portovanim nékolika
statistickych funkci a napf. funkce pro odhad Poissonova rozdéleni do Python. Tyto funkce jsou dostupné v Matlab,
avsak v Python bylo potfeba implementovat alternativu, reSeni otestovat a vyhodnotit chybu. Student dale pracoval
s technologii docker. Pro backend ¢ast vyuzil Python Flash, tzn. aplikoval znalost metod, které ziskal v ramci své
Mgr. specializace Softwarové technologie. Vysledna aplikace byla testovana na realnych datech. Testovani by si
urcité zaslouzilo vice experimentd na velkych simulovanych datech, coz by mohlo odhalit limitace jak vykonnostniho
charakteru, tak pfipadné metodické problémy. Programovy vystup bude urcité slouzit jako dllezity odrazovy mastek
pro dalsi verze.

Co se tyka prace s citacemi a seznamu literatury, nepodafilo se mi lokalizovat praci PAVLA SUCHANKOVA A COL,
resp. uvedeny identifikator DOI vede k jinému autorovi. Prdce Mgr. Pavly Suchdnkové byla prezentovana na
konferenci ENBIK, zatim ne v ramci ¢asopisu s ISSN.

PAVLA SUCHANKOVA A COL. NextDOM 2.0: Detector of Somatic Point Mutations in Leukemias Resistant to Therapy
[online]. 2019. ISSN 17568722. Dostupné z: doi:10.1186/s13045-019-0815-5

S odkazem na vy$e uvedené skutecnosti, doporucuji tuto diplomovou praci k obhajobé pred odbornou komisi.
Navrhuji klasifika¢ni stupen E. PFi velmi kvalitni a presveédcivé obhajobé&, navrhuji zlepSit hodnoceni na D.

J
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